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■ Bioinformatics ■ Mathematics/statistics ■ Physical chemistry 

■ Biology lab technique 
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Science, 2001. Ca. 14000 Zitate. 



E>~<"u~"r (~~~, ~~~l\acg-) ~l \~"',r,'\<2.«'ts 1)\1\yl~V\e..+;~ 

Title Journal Year Lit. Cites All cites 

• A short history of SHELX ACTA CRYSTALLOGRAPHICA SECTION A 2008 47516 47753 

• CLUSTAL-W - IMPROVING THE SENSITIVITY OF PROGRESSIVE MULTIP NUCLEIC ACIDS RESEARCH 

e Gapped BLAST and PSI-BLAST: a new generation of protein database NUCLEIC ACIDS RESEARCH 

• The CLUSTAL_X windows interface: flexible strategies for multiple se NUCLEIC ACIDS RESEARCH 

• Efficient iterative schemes for ab initio total-energy calculations usin: PHYSICAL REVIEW B 

e MEGA4: Molecular evolutionary genetics analysis (MEGA) software v MOLECULAR BIOLOGY AND EVOLUTION 

• MEGA5: Molecular Evolutionary Genetics Analysis Using Maximum L MOLECULAR BIOLOGY AND EVOLUTION 

1994 

1997 

1997 

1996 

2007 

2011 

• Efficiency of ab-initio total energy calculations for metals and semico COMPUTATIONAL MATERIALS SCIENCE 1996 

• Crystallography & NMR system: A new software suite for macromole ACTA CRYSTALLOGRAPHICA SECTION D-BIC 1998 

• MODELTEST: testing the model of DNA substitution BIOINFORMATICS 1998 

• MrBayes 3: Bayesian phylogenetic inference under mixed models BIOINFORMATICS 2003 

2000 The Protein Data Bank NUCLEIC ACIDS RESEARCH 

• VMD: Visual molecular dynamics 

• Coot: model-building tools for molecular graphics 

• MRBAYES: Bayesian inference of phylogenetic trees 

Inference of population structure using multilocus genotype data 

• Single-crystal structure validation with the program PLATON 

JOURNAL OF MOLECULAR GRAPHICS & MO 1996 

ACTA CRYSTALLOGRAPHICA SECTION D-BIC 2004 

BIOINFORMATICS 

GENETICS 

2001 

2000 

JOURNAL OF APPLIED CRYSTALLOGRAPHY 2003 

• Clustal Wand clustal X version 2.0 BIOINFORMATICS 2007 

• Refinement of macromolecular structures by the maximum-likelihoo ACTA CRYSTALLOGRAPHICA SECTION D-BIC 1997 

e MUSCLE: multiple sequence alignment with high accuracy and hight NUCLEIC ACIDS RESEARCH 2004 

Cluster analysis and display of genome-wide expression patterns PROCEEDINGS OF THE NATIONAL ACADEM' 1998 

e MEGA3: Integrated software for molecular evolutionary genetics anc BRIEFINGS IN BIOINFORMATICS 2004 

• A simple, fast, and accurate algorithm to estimate large phylogenies SYSTEMATIC BIOLOGY 2003 

The Cambridge Structural Database: a quarter of a million crystal stn ACTA CRYSTALLOGRAPHICA SECTION B-STR 2002 

Arlequin (version 3.0): An integrated software package for populatio1 EVOLUTIONARY BIOINFORMATICS 2005 

O Haploview: analysis and visualization of LD and haplotype maps BIOINFORMATICS 2005 

• NMRPIPE- A MULTIDIMENSIONAL SPECTRAL PROCESSING SYSTEM BJOURNAL OF BIOMOLECULAR NMR 1995 

• UCSF chime ra -A visualization system for exploratory research and a JOURNAL OF COMPUTATIONAL CHEMISTR't 2004 

• SIR97: a new tool for crystal structure determination and refinementJOURNAL OF APPLIED CRYSTALLOGRAPHY 1999 

PLINK: A tool set for whole-genome association and population-base AMERICAN JOURNAL OF HUMAN GENETIC~ 2007 
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12484 12913 
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11361 11401 
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8108 8247 
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Kreationismus 

Und Gott sprach: Lasset uns Menschen 
machen, ein Bild, das uns gleich sei, die da 
herrschen Ober die Fische im Meer und Ober 
die Vogel unter dem Himmel und Ober das 
Vieh und Ober alle Tiere des Feldes und Ober 
alles GewOrm, das auf Erden kriecht. Und 
Gott schuf den Menschen zu seinem Bilde, . 
zum Bilde Gottes schuf er ihn; und schuf sie 
als Mann und Frau. [ ... ] Und Gott sah an alles, 
was er gem.acht hatte, und siehe, es war sehr 
gut. Da ward aus Abend und Morgen der 
sechste Tag. (Genesis 1, 26-31) 
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Ernst Haeckel (1834 -1919) 



Mendelsche Gesetze 

1. Uniformitatsgesetz 

Gregor Mendel 
(1809 - 1882) 

Wenn zwei reinerbige Rassen ("Eltern" oder Parentalgeneration, P) 
miteinander gekreuzt werden, so sind die Nachkommen der ersten 
Generation ("Kinder" oder erste Filialgeneration, Fl) alle gleich. 

2. Spaltungsgesetz 
, · 

Wenn die erste Nachkommengeneration untereinander gekreuzt wird, so 
sind die Individuen der zweiten Generation ("Enkel" oder zweite 
Filialgeneration, F2) nicht mehr alle gleich, sondern weisen wieder die 
Merkmale der Elterngeneration in bestimmten Zahlenverhaltnissen auf. 

3. Unabhangigkeitsgesetz / Rekombinationsgesetz 
Zwei Merkmale werden getrennt voneinander vererbt, wobei ab der 2. 
Generation ("Enkel") neue, reinerbige Kombinationen auftreten konnen. 
Dieses Gesetz gilt allerdings nur dann, wenn die fUr die Merkmale 
verantwortlichen Gene auf verschiedenen Chromosomen sitzen. 



Eutheria (Placental Mammals) 

Glires 

Edentata ( anteaters, sloths, armadillos) 

Pholidota (pangolins) 

Laqomorpha (rabbits, hares, and pikas) 

Rodentia (mice, rats, squirrels, gophers, porcupines, beavers, etc.) 

- ........... .,_ ..... ""' Macroscelidea (elephant shrews) 

Primates (monkeys, lemurs, gorillas, chimps, humans, etc.) 

Scandentia (tree shrews) 

Chiropter a (bats) 

Dermopter a (co lugos or flying lemurs) 

~..,.......,.,....,_,._.,_....., ..... .....,_,,.., lnsectivora (shrews, moles, hedgehogs, etc.) 

Creodonta t 

Carnivora (dogs, cats, bears, raccoons, weasels, mongooses, hyenas, seals, walruses) 

_ ..... ,,,_ ..... .,_ ..... """'""""""""'""""" Condylarthra t 

Artiodactyla (pigs, deer, cattle, goats, sheep, hippopotamuses, camels, etc.) 

Cetacea (whales, dolphins, porpoises) 

L __ ~ ................ ,,,_ ..... ,,,_..,__ Tubulidentata (aardvark) 

_ ..... ,,,_ ..... .,_ .......... Perissodactyla (horses, tapirs, rhinoceroses) 

_ ..... ,,,_ ..... .,_,.., Hyracoidea (hyraxes, dassies) 

Sirenia (manatees, dugong, sea cow) 

Desmostylia t 

Embrythopoda t 

Proboscidea (elephants, mammoths, mastodons, etc.) 
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